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CARACTERIZAGAO DA ORDEM GENICA DE “TRNAS” NO DNA MITOCONDRIAL DA MOSCA-
DOS-CHIFRES, HAEMATOBIA IRRITANS (DIPTERA: MUSCIDAE)
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O DNA mitocondrial animal (DNAmt) muitas vezes apresenta-se como um genoma conservado em
conteudo e ordem génicos. Porém, rearranjos envolvendo genes de RNAs transportadores (tRNAs)
tém sido freqlientemente descritos no genoma mitocondrial de artrépodos. Este trabalho trata do
sequenciamento e analise da ordem génica de trés regibes do DNAmt da espécie Haematobia
irritans potencialmente associadas a rearranjos em insetos, correspondendo ao seguinte conteudo
génico: 1) tRNAY ND2, tRNA®"®, tRNA™" e COI; Il) COIIl, ATPAse6, ATPAse8, tRNA*® tRNAY® e
COIl e Ill) Cyt.b, ND6, tRNA"™, tRNA™, ND4L e ND4. Verificou-se que o tamanho e a ordem
génica das regides-alvo de H. irritans s&do mantidos em relagdo ao genoma mitocondrial de
Drosophila. Analises comparativas das regides homoélogas de Stomoxys calcitrans (mosca-dos-
estabulos) e Musca domestica (mosca doméstica), indicam que o tamanho destas regides equivale
ao obtido em H. irritans, exceto para regiao | de S. calcitrans, cuja caracterizagdo estrutural esta
em andamento. Estudos visando a caracterizacdo estrutural do DNAmt tém contribuido para

ampliar o conhecimento relativo a diversidade deste genoma e sua evolugao.
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