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MECANIZAGAO DA REAGAO DE BRADFORD PARA DETERMINAGAO
ESPECTROFOTOMETRICA DE PORTEINAS TOTAIS

Marcelo Anselmo Oseas da Silva (Bolsista FAPESP) e Prof. Dr. Marco Aurélio Zezzi Arruda
(Orientador), Instituto de Quimica - IQ, UNICAMP

A reagao de Bradford tem sido amplamente aplicada para determinagao de proteinas totais, sendo
que sua mecanizagao, além de possibilitar a realizagdo das analises de forma mais simples, gera
resultados mais precisos, confiaveis e com menor custo. Este trabalho visa otimizar o sistema em
fluxo proposto por meio do estudo de variaveis, tais como as concentracbes e vazdes de
reagentes, bobina reacional, dentre outros. Obteve-se, com volume de amostra de apenas 12,5 L,
uma curva analitica linear até 125 ug mL" e limites de quantificacdo e deteccdo de 13,1 e
3,9 ug mL™", respectivamente. A freqiéncia analitica, de 82 amostras/h, é cerca de 6 vezes maior
quando comparada ao método tradicional. O consumo de reagentes também pode ser reduzido,
gerando uma economia do corante utlizado (Azul de Coomassie) em cerca de 65%. Para
validagao, utilizou-se amostras de origem biolégica, como castanha da india, folhas de sene,
plasma sanguineo e leite integral e desnatado, sendo que o peso molecular das proteinas
presentes em cada uma foi identificado utilizando a técnica de eletroforese em gel. Pode-se
concluir que a nova metodologia pode ser aplicada para amostras com peso molecular superior a
15 KDa.
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