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CARACTERIZAGAO DO ITS2 DO rDNA EM MOSCAS CAUSADORAS DE MIIASES (DIPTERA:
CALLIPHORIDAE)
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As moscas da familia Calliphoridae (Diptera) compreendem um grupo de grande importancia
médica, veterinaria, econémica e forense por englobarem individuos causadores de miiases. Os
marcadores moleculares vém sendo amplamente empregados na avaliagdo da variabilidade
genética intra e interespecifica, diagnostico espécie-especifico e inferéncias filogenéticas de
espécies de califorideos. O ITS2 é uma seqliiéncia nao codificadora localizada entre as sub-
unidades 5,8S e 28S do rDNA, apresentando multiplas copias no genoma. O ITS2 foi seqienciado
automaticamente para 12 espécies de califorideos apds amplificagdo via PCR e clonagem. A
analise comparativa das sequéncias indica a existéncia de uma sub-unidade ribossomal 2S que
divide o ITS2 em duas regides: ITS2a com ~30pb e ITS2, que varia de ~290pb a ~350pb para as
espécies ja analisadas. A variagdo nucleotidica do ITS2 entre os califorideos e a comparagao da
estrutura secundaria formada no processamento do rRNA, contribuirdo para a caracterizagédo de
regides variaveis e conservadas ao longo da molécula e para a avaliagdo desta regido como um

marcador molecular eficiente para estudos genético-evolutivos em Calliphoridae.
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