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A Crinipellis perniciosa é um fungo causador da doença, vassoura de bruxa, nas plantações de 
cacau, Theobroma cacao L., que está causando um grande prejuízo aos agricultores. O  
seqüenciamento completo deste fungo busca o combate a esta doença. Embora a tecnologia de 
seqüenciamento tenha avançado, o seqüenciamento completo de um genoma deste porte é 
demorado, com enfoque neste ponto que este trabalho será desenvolvido. Está sendo criado uma 
estrutura de bioinformática capaz de agrupar seqüências em clusters, realizar comparações 
automáticas e disponibilizar estas informações para os anotadores durante o processo de 
seqüenciamento. Juntamente com ferramentas que facilitam a anotação dos genes a medida que 
forem sendo descobertos.  
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