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ESTUDO MOLECULAR DA MENOPAUSA PRECOCE: EVIDENCIAS PARA IDENTIFICAGAO
DE GENES NO CROMOSSOMO X ENVOLVIDOS NA DETERMINAGCAO OVARIANA (FASE
1)

Ana Carla Mesquita (Bolsista PIBIC/CNPq) e Prof. Dr. Gil Guerra Junior (Orientador),
Faculdade de Ciéncias Médicas — FCM, UNICAMP

Inimeras sdo as causas de menopausa precoce (MP), destacando-se as adquiridas como
radioterapia, doengas auto-imunes e infecciosas, entre outras. Entre as causas de origem
genética destacam-se as disgenesias gonadais com ou sem sindrome de Turner. No entanto,
alguns genes ou locus no cromossomo X tém sido implicados na determinagdo ovariana.
Portanto, em uma fase inicial (Fase 1), o objetivo deste estudo foi identificar casos de MP sem
etiologia definida e realizar a extragdo do DNA gendmico. Para tanto, foi feito um levantamento
inicial no arquivo nosolodgico da Ginecologia Enddcrina do CAISM — UNICAMP, na identificagéo
dos casos de MP. Entre cerca de 200 casos com MP, somente os de etiologia ainda nao
definida foram avaliados pela autora, e, as pacientes foram convidadas a participar do estudo
com autorizagdo por meio do termo de consentimento pés-informado aprovado pelo Comité de
Etica em Pesquisa da FCM — UNICAMP. Foi preenchido protocolo clinico e colhido cerca de 10
mL de sangue para extracdo do DNA gendmico. Até o momento, 11 pacientes entraram no
estudo com idade média no inicio dos sintomas de 31,7 + 6 anos (20 a 39 anos), diagndstico
da MP aos 34,3 + 5,6 anos (24 a 41 anos), sendo 5 com histéria semelhante na familia e 2 com
casamento consanguiineo entre os pais. O DNA gendmico de todas ja foi extraido e, também, ja

foi iniciado o treinamento da autora para a realizagdo do estudo molecular do gene FMR1.
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