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PROTEOMA DA HELICOBACTER PYLORI : CONSTRUGAO DE MAPA DE REFERENCIA E
IDENTIFICACAO DE PROTEINAS

Diego Roberto Barbosa Pereira (Bolsista PIBIC/CNPq) e Prof. Dr. Sérgio Marangoni (Orientador),
Instituto de Biologia — 1B, UNICAMP

A Helicobacter pylori € uma bactéria gram-negativa, microaerdfila e flagelada, que é agora
reconhecida como a principal causadora de Ulceras pépticas. A analise do proteoma pode
desvendar respostas celulares e a expressao protéica da bactéria em seu microambiente. Este
projeto teve como objetivo padronizar um protocolo de preparagdo de amostras das proteinas da
H. pylori, fazer um mapa dessas proteinas usando a eletroforese em 2 dimensdes (2D) e identificar
proteinas por espectrometria de massas. Para isso foi feita a ruptura das células e a extragdo de
suas proteinas num tampao de lise, a 12 dimensdo da eletroforese, que utiliza a
isoeletrofocalizagdo, a 22 dimensédo da eletroforese realizada em gel de acrilamida 14% e
identificacdo de peptideos apds digestdo com tripsina. Foram visualizados os spots de proteinas
do gel através do método de detecgéo por solugédo de nitrato de prata e alguns dos principais spots
foram identificados pelo método Peptide Mass Fingerprinting em espectrémetro de massas MALDI-
TOF. A realizacdo deste trabalho propicia varios estudos subsequientes, a medida que a
construgéo de mapas 2D de boa resolugédo é o primeiro passo para conseguir identificar proteinas

por espectrometria de massas MALDI-TOF e analisar comparativamente cepas de H. pylori.
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