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O desenvolvimento de tecnologias gendmicas e a importancia do genoma mitocondrial como ferramenta
para a realizagdo de estudos filogenéticos tém gerado um aumento significativo no numero de genomas
mitocondriais sequlenciados. Estas seqliéncias encontram-se cadastradas tanto em bancos de dados
amplos como os do NCBI (http://www.ncbi.nih.gov) quanto em bancos de dados menores e mais
funcionais. Identificamos a importancia e a utilidade de desenvolver um banco com genomas
mitocondriais completos de artropodes para otimizar o acesso a essas informagdes. O banco de dados
AMIGA esta sendo construido em linguagem SQL (Standard Query Language) em um sistema relacional
(MySQL) e preenchido com seqiéncias e outras informacdes relevantes retiradas das fontes do NCBI.
Este banco de dados tem como objetivo fornecer um conjunto atualizado de sequéncias e ferramentas
Uteis para analise e comparagao desses genomas. Através de uma interface grafica via web o publico tera
acesso livre as ferramentas de analise, as seqiiéncias de nucleotideos e de aminoacidos, além de mapas
fisicos, artigos cientificos e grupos de pesquisa. Informagdes sobre constituicdo nucleotidica e utilizagao
de cdédons também serdo disponibilizadas. Este novo banco de dados visa tornar mais acessiveis as
informagdes sobre genomas mitocondriais de artropodes e fornecer ferramentas para otimizar as analises

comparativas neste grupo, contribuindo para a compreenséao da evolugéo deste sistema genémico.
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