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PROTEOMA COMPARATIVO DO FITOPATOGENO XANTHOMONAS AXONOPODIS PV. CITRI:
AMOSTRAS NORMAIS E MUTANTES PARA SISTEMAS DE SECREGCAO TIPO II

Ricardo Shiniti Oka Horiuchi (Bolsista PIBIC/CNPq) e Prof. Dr. José Camillo Novello (Orientador),
Instituto de Biologia - 1B, UNICAMP

No Brasil, os fitopatégenos geram grandes perdas econémicas. Um destes fitopatdogenos € a
bactéria Xanthomonas axonopodis pv. citri, causadora da doenga conhecida por Cancro Citrico.
Esta bactéria teve seu genoma decifrado e entdo novos trabalhos funcionais usam estes dados
gerados a fim de se entender melhor a patogenia causada, principalmente no aspecto molecular,
por onde acredita-se poder atacar este patdégeno. Para estudar as possiveis fungdes dos genes
SS-Il e sua relagdo com a patogenicidade da Xanthomonas axonopodis pv. citri, linhagens
mutantes desses genes foram desenvolvidas. A protedmica surge como uma ferramenta de estudo
diferencial na expressao protéica de diferentes amostras. O presente trabalho visou comparar,
através de técnicas de SDS — PAGE, Eletroforese Bidimensional e Espectrometria de Massas, o
proteoma da Xanthomonas axonopodis pv. citri em condigcdes normais de crescimento (a mesma
linhagem e mesmo modo de crescimento utilizado pelo genoma) com o proteoma de células de
Xanthomonas axonopodis pv. citri com genes nocauteados. Foram observadas diferengas na

expressoes proteicas das amostras utilizadas no estudo.
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