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Introducao

Streptomyces sao consideradas umas das fontes mais produtivas de metabolitos secundarios, com uma série de atividades bioldgicas e aplicacoes.
Dentre os metabolitos secundarios produzidos por elas, os policetideos macrolidicos (PKs) e peptideos nao ribossomais (NRPs) apresentam
gigantesca diversidade de atividades bioldgicas tornando-os um importante foco na pesquisa biofarmacéutica.

As regioes que codificam para a sintese das macromoléculas envolvidas na biossintese dos PKs e NRPs no genoma sao altamente conservadas e a
partir da amplificacao destes dominios enzimaticos € possivel prever se um determinado organismo apresenta potencial para a producao de
policetideos, entre outros metabdlitos.

Neste trabalho propoe-se avaliar o potencial de algumas linhagens de Streptomyces isoladas em amostras de solo do Estado de Sao Paulo para
biossintetizar metabdlitos da classe dos PKSs.

Testes em placa contendo meio para difusdao de metabolitos e cromoazurol
sulfonato (Anti-II/CAS) evidenciaram a producao de metabolitos da classe dos
sideroforos para todos o0s microrganismos avaliados (Riatto et al.,, 342,
RASBQ).

triagem

—_—

maorfologica

Foram realizadas triagens por PCR e bons resultados foram obtidos para
amplificacoes de dominios interligados de cetossintase e metilmalonila
‘ transferase (PKS) e para seguéncias de adenilacao em NRPS.

triagem

sequenciamento atividade biolégica
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Conclusdes

As condicoes de amplificacao de dominios de PKS e metilmalonil transferase serao otimizadas pois € observada inespecificidade na amplificacao.

Apesar das atividades bioguimicas estudadas nao selecionarem somente as entidades quimicas dos grupos dos NRPs e PKs, elas servem para, em
conjunto, ajudar a eleger os microrganismos mais promissores para estudos posteriores.

As proximas etapas consistem na subclonagem dos fragmentos amplificados, sequenciamento, desreplicacao metabdlica a partir das sequéncias
amplificadas por PCR
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