CARACTERIZACAO DE VINTE E CINCO
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No Brasil, o agronegocio da pecuaria de corte depende significativamente de animais
criados em pastos, o que nos confere uma vantagem competitiva em relacao aos diversos
paises produtores, devido ao menor custo e boa qualidade do produto, sem o risco de
aparecimento de uma série de enfermidades associadas a nutricao animal.

Entre as principais forrageiras cultivadas, destaca-se Panicum maximum. E uma
espeécie tetraploide (2n=32 ou 36), com numero basico de 8 a 9 cromossomos, e se reproduz
por apomixia facultativa.

Apesar de ser bastante estudada sob aspectos agrondmicos, pouco € conhecida do
ponto de vista genético. A EMBRAPA Gado de Corte, Campo Grande-MS, desenvolve um
programa de melhoramento genético para esta espécie. Através deste programa, pode-se
esperar elevados incrementos em producao, alguma diminuicao na estacionalidade da
producao, a incorporacao de habito estolonifero,resisténcia a doencas, entre outras
caracteristicas. Portanto, nosso objetivo € avaliar a diversidade genética através de
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Campo Grande-MS. Os acessos foram coletados, liofilizados, moidos e armazenados a

-20-C.

Extracao de DNA: O material liofilizado foi empregado para extracao de DNA, utilizando-se
o método CTAB, segundo Hoisington et al., (1994).

Caracterizacao dos microssatélites: Foram selecionados 10 SSRs polimorficos para
caracterizar 25 genoétipos tetraploides de P. maximum. As reacoes de PCR foram constituidas
de: 20 mM de Tris-HC| pH 8.4; 50mM de KCI, 1.5 mM de MgCl; 0.15 mM de cada dNTP; 0.8
mM de cada primer; 10 ng de DNA e 0.1U de Tag DNA polimerase, utilizando-se
termocicladores PTC 100 da MJ Research. O programa utilizado para amplificacao consistiu
de: 94°C 1 min, 30 X (942C 1 min; X2C 1 min; 722C 1 min) e 722C 5 min, sendo X°C a
temperatura utilizada para anelamento dos primers. Os produtos amplificados foram
genotipados em géis de poliacrilamida 6%, corados com prata (Creste et al., 2001).

marcadores microssatelites, em vinte e cinco genoétipos tetraploides de P maximum
presentes no banco ativo de germoplasma da Embrapa Gado de Corte — MS.
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Observou-se uma perfeita amplificacao dos microssatéelites desenvolvidos para P
maximum nos genotipos de Brachiaria e Paspalum, utilizados como grupo externo,
mostrando a possibilidade de tranferibilidade, mesmo que baixa, entre as espécies avaliadas.
Analisando o dendrograma, foi possivel observar alto grau de polimorfismo entre os
genotipos tetraploides de P. maximum.

base nas caracteristicas agronomicas de interesse dos melhoristas.
Foram utilizados 10 marcadores microssatélites. A figura 1 mostra o perfil do loco
1PMs35 em 25 acessos de P. maximum. Os genotipos exibiram alelos bastante diferentes
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Figura 1. Padroes de amplificacao em gel de poliacrilamida a 6,0% do loco 1PMs35. Os numeros de 1 a 25 correspondem a | 22

identidade dos genotipos em estudo, os numeros 26 a 29 correspondem a genotipos de Brachiaria e Paspalum. No poco M ég
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Os valores de PIC variaram entre O e 1 sendo que o maior valor apresentado foi 0,92 -
(2PMc222) e o menor foi 0,43 (1PMs35). O Poder discriminatdrio (PD) é um algoritmo usado -
pra comprovar a eficiencia de marcadores para identificacdo varietal. O microssatélite == % & ® 94 = & ® =¥ = & % ® & & % = & & ..
2PMc40 (1,00) foi o maior PD encontrado enquanto o 1PMs35 (0,70) apresentou o menor Fesfisents de symlanidads de faccad
valor dos dez marcadores testados.

Figura 2: Dendograma de vinte e cinco genoétipos tetraploide dePanicum maximum

Como se observa na figura 2, os genotipos 1, 8 e 21 foram agrupados separadamente

Tabela 1: Valores de PIC, He e PD presentes nos genotipos de Panicum maximum

SSRs PIC He PD dos demais, por serem hibridos entre P. maximum e P. infestum. No caso destes acessos nao
1PMs43 0,58 0,61 0,81 ocorreu agrupamento por regiao, pois todos sao oriundos de uma Unica regiao.
1PMcl.1 0,46 0,53 0,79
1PMs35 0,43 0,54 0,70 o ———L==

1PMc1 0,53 0,6 0,83 - L e N Y _ T =S ==
1PMc72 0,57 0,62 0,88 =~ M. .o dAiSS 3 :
2PMc8a 0,66 0,71 0,93 = T = = W — — — -
1PMc61.2 0,78 0,8 0,97 Fd " T F TS . , Ja
2PMc252 0,79 0,81 0,97 A partir desses resultados, foi possivel constatar a eficiéncia dos microssatélites para
2PMc40 0,89 0,91 1,00 determinar o polimorfismo e a diversidade genética dentro da espécie. Esses resultados
2PMc222 0,91 0,92 0,99

poderao auxiliar na selecao de novos genotipos com caracteristicas superiores e desejaveis
para serem introduzidos nos programas de melhoramento.

APOIO FINANCEIRO: mf D> Rcnvpeq

Além dos 25 genotipos de P. maximum foram utilizados dois genotipos de Brachiaria sp.(26
e 27) e dois de Paspalum sp (28 e 29) para testar tranferibilidade entre as espécies.
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