
D-MaPs é um  s iste m a w e b e  e stá disponíve l no s e guinte  dom ínio: h ttp://w w w.lge .ibi.unicam p.br/d-m aps . O  softw are  e stá e struturado e m  e tapas 

para facilitar q ue  usuários  não fam iliarizados possam  re alizar facilm e nte  suas anális e s . As anális e s  e statísticas são re alizadas com  pacote s  

e spe cíficos do bioconductor (h ttp://w w w.bioconductor.org/) para R (h ttp://w w w.r-proje ct.org/), de  acordo com  os cinco tipos de  plataform a 

suportados pe lo D -MaPs: Ge ne TAC, ScanArray, Code link , Nim ble Ge n e  Affym e trix. Foram  re alizadas anális e s  com  dados publicados e  o D -MaPs s e  

m ostrou e ficaz para re alizar anális e s  de  dados de  m icroarranjos de  DNA.

Fonte : h ttp://w w w.nim ble ge n.com /te ch nology/m anufacture .h tm l
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Palavras -ch ave : Bioinform ática - Microarranjo de  DNA - Softw are

Microarranjos de  DNA vêm  s e ndo utilizados para o e studo de  e xpre s são gênica de  um  conjunto grande  de  ge ne s  s im ultane am e nte . A técnica 

pe rm ite  a inve stigação de  padrõe s  de  e xpre s são gênica, de  re spostas ce lulare s  e m  de talh e  e  forne ce  inform açõe s  sobre  função e  inte ração de  

ge ne s . Um a ve z q ue  poss ibilita a anális e  s im ultâne a de  ce nte nas de  ge ne s , grande  q uantidade  de  dados é ge rada e m  cada e xpe rim e nto a partir 

de sta técnica. Ass im , o auxílio com putacional para re alizar a anális e  de s s e s  dados tornou-s e  indispe nsáve l. E portanto, para ge re nciar e  proce s sar 

dados de  m icroarranjos de  DNA foi de s e nvolvido o softw are  D -MaPs.
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