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A vassoura de bruxa é uma doença do cacaueiro que tem como agente etiológico o fungo 
Moniliophthora perniciosa. Estudos com outros organismos fitopatogênicos mostraram que a 
descoberta de genes exclusivos de patógenos é de extrema importância na busca por métodos de 
controle de doenças. Alguns desses genes podem estar ligados à patogenicidade do organismo 
sendo cruciais para a instalação da doença em plantas suscetíveis ou para provocar resposta 
defensiva em plantas resistentes. O principal objetivo do projeto foi descobrir novos genes 
exclusivos do fungo M. perniciosa tendo como base modelos de genes fornecidos por programas 
computacionais de predição gênica. Selecionamos modelos de genes com características comuns 
a genes de patogenicidade típicos de outros fitopatógenos como: a) presença de peptídeo sinal 
para exportação, b) alta porcentagem de resíduos de cisteína (conferem estabilidade à proteína) e 
c) proteína hipotética de tamanho reduzido. Validamos e confirmamos a expressão de 63% dos 
modelos gênicos preditos escolhidos, por meio de técnicas de RT-PCR. Em seguida, clonamos os 
cDNAs dos novos genes em plasmídeos para posteriores testes de funcionalidade. Acreditamos 
que o estudo destes genes possa gerar novas informações sobre os mecanismos de 
patogenicidade de M. perniciosa. 
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