Introdugao

Endossimbiontes que manipulam aspectos da reprodugdo de
seus hospedeiros sdo muito comuns em artrépodes. Quando
estes tém heranga materna, ha forte pressdo seletiva para o
aumento na propor¢do de fémeas na prole. Em Drosophila
melanogaster, a bactéria citoplasmética Spiroplasma poulsonii
utiliza como estratégia para alteracdo da proporgdo sexual a
morte embriondria dos machos da prole de fémeas infectadas.

Apesar da relevancia em nivel populacional e evolutivo do
fendtipo produzido por S. poulsonii, o mecanismo molecular
subjacente a morte dos embrides machos ndo é bem
compreendido. Existem evidéncias, entretanto, de que ha
relagio com o Complexo de Compensacdo de Dose (DCC)
(Figura 1), um complexo ribonucleoprotéico responsavel pela
hipertranscricdo dos genes do cromossomo X em machos de
Drosophila.

Figura 1: Representagdo esquemadtica do Complexo de
Compensagdo de Dose (DCC) ilustrando seus cinco
componentes protéicos (MSL-1, MSL-2, MSL-3, MOF e MLE) e os
dois NncRNAs (roX-1 e roX-2).

Objetivos

O objetivo deste trabalho foi comparar a expressdo dos cinco
genes que codificam as proteinas do DCC entre embrides
infectados e ndo infectados pela bactéria androcida S.
poulsonii, a fim de compreender melhor o mecanismo
molecular que culmina na morte dos embrides machos
infectados.

Métodos

1- Obtencdo de linhagens Infectada e N&o Infectada:
microinjeg¢do de hemolinfa

*Fémeas doadoras: moscas da linhagem infectada com S.
poulsonii doaram hemolinfa para as fémeas do grupo
Infectada. As fémeas da linhagem padrdo ndo infectada
doaram hemolinfa para as fémeas do grupo Controle.

*Fémeas receptoras: ndo infectadas

Figura 2: Microinjecdo de hemolinfa infectada
com Spiroplasma poulsonii.

2- Coleta dos embrides

Figura 3: Fémeas de Drosophila melanogaster
ovipositando em laminas com &gar.
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Figura 4: Foram utilizados 3 pools de ovos de cada
linhagem, Infectada e Ndo Infectada.

Resultados

Ndo encontramos diferenga significativa na
expressdo dos genes msl-1, msl-2, msl-3 e mof entre
os embrides infectados e ndo infectados por

S. poulsonii.

O gene mle é significativamente menos expresso em
embrides infectados por S. poulsonii.
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Figura 5: Expressdo do gene mle em embrides
infectados por S. poulsonii em relagdo a observada
em embrides do grupo Controle.

Discussao

A morte restrita a machos induzida por S. poulsonii pode
estar relacionada com a diminuigdo na expressdo do gene
mle, a qual implica em uma redugdo da quantidade de
complexos ativos nos embrides machos infectados.

Além da fungdo estrutural da proteina MLE, esta ainda
atua como helicase. Entdo, diminuir a expressdo de uma
proteina tdo importante para a fungdo do complexo pode
ser um mecanismo simples de inativar o DCC, sem
precisar interferir no nivel de expressdo dos outros genes.

A bactéria S. poulsonii pode acarretar a diminuigdo na
expressio de mle de vdrias maneiras. Atuando
diretamente, a bactéria pode produzir algum fator (uma
proteina ou ncRNA) que reprime a transcrigdo do gene
mle. Indiretamente, S. poulsonii pode reprimir a
expressao de algum fator de transcrigdo de mle.

Conclusao

O gene mle é menos expresso em embrides infectados
por S. poulsonii do que em embrides ndo infectados, o que
indica que tal componente do DCC pode ser, direta ou
indiretamente, um alvo molecular desta bactéria
androcida.



