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As prolaminas constituem o grupo de proteinas de reserva mais abundante nas sementes de
cereais. Utilizadas como fonte de nitrogénio, enxofre e carbono pelo embrido durante os
estagios iniciais de desenvolvimento, as prolaminas sédo codificadas por genes altamente
conservados entre as gramineas e tém sido utilizadas como um bom modelo para estudos da
regulacao da expressdo génica e da evolucdo dessas espécies de plantas. As prolaminas sao
classificadas, de acordo com a solubilidade, em a-, B-, -, e y-prolaminas. As a-prolaminas sao
compostas por repeticdes em tandem de dominios a-hélice flanqueados por residuos de
glutamina. O numero e a organizagdo desses dominios a-hélice determinam a que classe
pertencem, sendo as mais estudadas, a classe de 19 e 22kDa. Neste trabalho, estamos
reavaliando as sequéncias que codificam as a-prolaminas e comparando sua estrutura e
organiza¢cdo em milho, cana-de-aglcar, sorgo e coix. Como passo inicial, propbs-se identificar
e analisar todas as a- prolaminas presentes em coix, comparando-as com aquelas ja descritas

Nos outros grupos.
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