Variabilidade genética de Nephila clavipes (Arachnida: Araneae)
em populacoes do oeste do Estado de Sao Paulo
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Introducao

A fragmentacao ambiental € um problema crescente e traz como
uma de suas consequéncias a estruturacao génica das populacoes
pertencentes ao local fragmentado. A estruturacao pode ser
ocasionada pela diminuicao do numero de individuos e do fluxo
génico entre populacoes, devido a distancia entre os fragmentos. A
falta de fluxo génico acentua os efeitos da deriva genética e
endogamia, promovendo a diminuicao da variabilidade genética.
Somadas essas caracteristicas, o risco de extincoes de populacoes é
maior. Nephila clavipes € uma espéecie de aranha orbitela
amplamente distribuida na Ameérica. N. Clavipes pode ser
encontrada em bordas de mata, locais umidos e copas de arvores; a
dispersao ocorre por meio aéreo (balonismo) ou terrestre. O
conhecimento sobre a estrutura genética e o comportamento dessa
especie € importante para avaliar os efeitos da fragmentacao do
habitat.

Este trabalho tem como objetivo analisar a estruturacao génica de
populacoes de N. clavipes na regiao oeste do Estado de Sao Paulo.

Resultados

Os valores de F; encontrados nao foram significativos.

Tabela de indices de diversidade

Populacao N h 5 Hd (d.p.) m(d. p.)

Sdo Carlos g ) 12 085371(0,1083) 0,006340(0.004146)
Teodoro Sampaie & 3 ] 0.4643(0,2) 0,002787(0,002033)
[bitmga g - ] 0,7837(0,1127y 0,003346(0,005436)
Total 4 8 16 0,707 (0,082) 0,005 (0,00079)
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Metodologia

Coletas

Extracao de DNA Quantificacao em gel de agarose

Amplificacao do gene COI Sequenciamento do gene COI

Conclusoes

*Nephila clavipes € um bom modelo para o estudo proposto, pois €
encontrada com relativa abundancia nos meses chuvosos e é de facil
captura.

*O marcador mitocondrial COl nos permitiu acessar a variabilidade
intraespecifica e comparar as populacdes, sendo adequado para o
projeto.

*Os indices de diversidade apresentaram valores relativamente baixos,
porém condizentes com estudos anteriores com o0 mesmo organismo.

*Os valores nao significativos de F.; e a topologia da arvore de maxima
verossimilhanca indicam que nao ha estruturacao entre as populacoes,
mesmo com distancias de até 460 km entre elas.

*A auséncia de estruturacao pode ser explicada pela manutencao de fluxo
genico entre as populacoes, possivelmente atraves do balonismo.
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